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Tisztelt Elnok Ur!

Az Alaptorvény 7. cikk (1)-(2) bekezdése, valamint az Orszaggytilésrél szolo 2012. évi XXX VI.
torvény 42. § (8) bekezdése alapjan irasbeli valaszt igényl6 kérdést kivanok benyujtani

Az irasbeli valaszt igényld kérdés cimzettje: Dr. Pintér Sandor, beliigyminiszter

Az iréasbeli valaszt igényl6 kérdés cime: "Kovetik-e a szlovak példat az mRNS alapu vakcinak
kivizsgalasaval?"

Tisztelt Miniszter Ur!

Az elmult napokban bejarta a vilagot az a hir, amely szerint a szlovak kormany altal elrendelt
vizsgalat a Covid-vakcinakrol megdobbentd informaciokat hozott napvilagra. Szlovakiaban Robert
Fico miniszterelndk utasitotta Peter Kotlar kormanybiztost, hogy vizsgalja meg a Moderna és a
Pfizer Covid-19 elleni vakcinak dsszetételét.

Ezeknek a vakcindknak a mellékhatdsait az Eurépia Gyogyszer Ugynokség (EMA) 393 oldalon
részletezi, a WHO pedig 124 oldalon tobb mint 6000 féle mellékhatast sorol fel. A WHO tébb
mintegy kétmilli6 nemkivanatos eseményt regisztralt egy év alatt, ami meghaladja az elmult 50
évben gyartott 6sszes vakcina mellékhatasanak szamat.

A laboratériumi vizsgalat soran a Moderna- és a Pfizer-oltasokban olyan anyagokat talaltak a
szlovakok, amelyeknek nem kellene a vakcindkban lenniiik. A vizsgalatok alapjan a vakcinak
Osszetétele a jelentds szennyez6dés miatt nem felelt meg a gyartok altal kozolt adatoknak. (1.
szamu melléklet) Peter Kotlar sajtotajékoztatojan bejelentette, hogy a COVID-19 elleni vakcinak
vizsgalata soran nagy mennyiségli DNS szennyezddés jelenlétét mutattak ki.

A DNS mennyisége sok esetben kozel azonos volt az mRNS mennyiségével, s6t egyes esetekben
meg is haladta azt. Ez azt jelenti, hogy a DNS tartalom nem tekinthet6 a gyartasi folyamatbdl
szarmazo enyhe szennyezddésnek, hiszen kozel azonos vagy nagyobb mennyiségben van jelen,
tehat az oltdanyagok egy része beépiilhet az emberi sejtek o©rokitdanyagaba és modosithatja
génjeinket.



Kotlar szerint ez azt jelenti, hogy a beoltott emberekbdl génmodositott szervezeteket csinéltak, azaz
tudtuk nélkiil ugy bantak veliik, mint a kukoricaval. A vizsgalati eredmények alapjan Kotlar
értesitette a szlovak foiigyészt és szamos kiilfoldi nyomozé hatoésagot is. Felszoélitotta a szlovak
kormanyt, hogy haladéktalanul tiltsa be a Pfizer- és Moderna-vakcinak tovabbi alkalmazasat

Ugy gondoljuk, hogy a magyar allampolgaroknak, akik a pandémia miatti félelmiikben, vagy a
munkahelyiik altal kényszeritve felvették a Pfizer- vagy Moderna-oltasokat jogukban all megtudni,
hogy mivel oltottak be 6ket. A Magyarorszagra beérkezd kiilfoldi COVID-vakcinak nem voltak
bevizsgalva, ezért nem allithatjak azt, hogy a vakcina biztonsagos és hatékony, hiszen maga a Pfizer
EU-s szerz6dés 48-49. oldalai tartalmazzak a kovetkezd tényeket:
»Az EU tagdllamok tudomasul veszik, hogy a vakcina hosszil tavi hatdsai és hatékonysdga
ismeretlenek  és  hogy  korabban  nem  ismert  mellékhatdsok  léphetnek  fel.”
Ezt Magyarorszag a vakcinak rendelésével alairta és jovahagyta.

Kérem Tisztelt Miniszter Ur valaszat azzal kapcsolatban, hogy szlovdk mintdra inditanak-e
Magyarorszagon fiiggetlen szakért6i vizsgalatot a Covid-19 elleni vakcinak Osszetétele kapcsan?
Amennyiben igen, a vizsgalatok lefolytatasaig tervezik-e a Pfizer és Moderna mRNS alapd
vakcinak hasznalatanak haladéktalan felfiiggesztését? Hajlandoak-e nyilvanossagra hozni a
magyarorszagi Pfizer- és Moderna-vakcindk beszerzésére kotott szerzOdéseket és az Osszes
vonatkoz6 magyar laboratoriumi vizsgalati dokumentumot?

Tisztelettel:

Szabadi Istvan
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Quantitative Multiplex Real — Time PCR

Pfizer bivalent expression vector BNT162b2, complete sequence, circular (Ref: OR134577)

Synthetic construct HCV1146 Moderna (mRNA-1273) SARS-CoV-2 vaccine sequence (Ref: 0K120841)
Analysis both on mRNA (cDNA) and DNA levels

Oligonucleotides (primers and fluorescently labeled hybridization probes) obtained from Eurofins
Genomics, DE

Multiplex Quantitative Real-Time PCR (FAM — Pfizer S protein cassette, Cy5 — expression vector, ROX —
Moderna S protein cassette, HEX — Escherichia coli genomic DNA

DNA / RNA isolation — Qiagen DNA mini kit, Qiagen, DE

Reverse transcription - Verso cDNA kit, ThermoFisher Scientific, USA

Rotorgene Q, 5-Plex, Qiagen, DE

Absolute quantitation — target sequence copy number / 1 ml

Calibration curve equation: =107(-0.257*Ct+11.897)

Vaccines stored at -80°C, fresh, previously unopened lots analyzed

Moderna Spikevax: 17 lots (5 ampules / each lot)

Pfizer BNT162b2: 7 lots (5 ampules / each lot)

VaXX_Plex — Multiplex Real Time PCR test — primers and probes used:

VaXX_Plex 100 uM (ul) [Sequence of the oligo 5°-3' |
PfiMo common F 0,04|tgcggcaagggctaccacctgatgag

PfiMo common R 0,05|ggtgttgtcggtggtgatgatctgg

VV_Ori_F 0,05]|ctacatacctcgctctgetaate

VW _Ori_R 0,05|gcgcecttatccggtaactate

EcolilTS-FO3 0,05|CACTCAGGCCTACCAAATTTGCA

EcolilTS-R02 0,05|TCGCAGTGAACCTTTGCAGGTAC

EcolilTSProb_15 0,04|HEX - CGCATAGCTCCACCATCTCTGTAGTG - BHQ1
Mo Probe 0,04(ROX - tccccagagegcaccccacggagtggtgtt - BHQ2
|woriprobe 0,04[Cy5 - tectgccagtaeceataagtcgtatett - BHQ2

Pfi Probe 0,04|FAM - ccctcagtetgeccctcacggegtggtatt - BHQ1

H20 0,15

celkem na jednu reakci 0,6




Log Quantity (absolute quantitation - target sequence copy number / ml)
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Log Quantity (absolute quantitation - target sequence copy number / ml)
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Log Quantity (absolute quantitation - target sequence copy number / ml)
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Moderna Spikevax - S Protein cassette - ROX
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Moderna Spikevax - Expression Vector — Cy5
DNA level
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Pfizer BNT162b2 - S Protein cassette - FAM
DNA level
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Pfizer BNT162b2 — Expression vector — Cy5
DNA level
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Quantities of S protein cassettes on mRNA (cDNA) and DNA levels
in Moderna Spikevax and Pfizer BNT162b2 vaccines

S protein cassette S protein cassette
mRNA (cDNA) DNA
(copy number / ml) (copy number / ml)
Moderna Spikevax  10e9 — 10e10 10e7 — 10e9
Pfizer BNT162b2 10e10 - 10el1l 10e8 — 10e9

No DNA content has been declared by either manufacturer to be a regular constituent
of the vaccine formulations. The high quantities of DNA present in the samples tested
exclude a possibility of a mere contamination during the process of manufacturing.



Summary

* Onthe mRNA (cDNA) level, using S protein cassettes as detection targets, remarkable difference in the
mRNA quantity was observed in both Moderna Spikevax and Pfizer BNT162b2 vaccines (1-2 orders of
magnitude; blue dots in the respective graphs).

* In Moderna lots 200106A, MV1018A, and 20023A, given the inverted ratio of the expression vector
and S protein cassette quantities, other DNA targets cloned in the expression vector might be
suspected to be present in the lots tested. The respective Moderna lots are highlighted by red ovals.
More detailed analysis would be needed to clarify the issue.

* Both Moderna Spikevax and Pfizer BNT162b2 vaccines contain high quantities of the S protein DNA
expression cassettes, with quantities comparable to the quantity of mRNA, which is the only declared
active molecular ingredient (as per the package inserts provided by the manufacturers).

- Moderna Spikevax vaccines contain 10e7 - 10e9 copies of DNA S protein expression cassette / ml
- Pfizer BNT162b2 vaccines contain 10e8 - 10e9 copies of DNA S protein expression cassette / ml

These amounts of DNA, quantitatively comparable to the amounts of the active mRNA, cannot be
considered a ,,contamination®. Contamination, typically, would be expected at quantities several orders of
magnitude lower.
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